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<! — StartFragment — > RESULT 10 
US-10-087-192-2022 

Sequence 2022, Application US/10087192 
GENERAL INFORMATION: 
APPLICANT: Morris, David W. 
APPLICANT: Engelhard, Eric K. 

TITLE OF INVENTION: NOVEL COMPOSITIONS AND METHODS FOR 

TITLE OF INVENTION: CANCER 

FILE REFERENCE: 529452000122 

CURRENT APPLICATION NUMBER: US/ 10/087, 192 

CURRENT FILING DATE: 2002-03-01 

PRIOR APPLICATION NUMBER: US 09/747,377 

PRIOR FILING DATE: 2000-12-22 

PRIOR APPLICATION NUMBER: US 09/798,586 

PRIOR FILING DATE: 2001-03-02 

NUMBER OF SEQ ID NOS : 2059 

SOFTWARE: FastSEQ for Windows Version 4.0 
SEQ ID NO 2022 
LENGTH: 1294 
TYPE: PRT 

ORGANISM: Homo sapiens 
US-10-087-192-2022 

Query Match 99.8%; Score 6910; DB 30; Length 1294; 

Best Local Similarity 99.8%; Pred. No. 0; 

Matches 1292; Conservative 0; Mismatches 2; Indels 0; Gaps 0; 

Qy 1 MFRFPMGLLLGSVLLVASAPATLEPPGCSNKEQQVTVSHTYKIDVPKSALVQVDADPQPL 6 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1 MFRFPMGLLLGSVLLVASAPATLEPPGCSNKEQQVTVSHTYKIDVPKSALVQVDADPQPL 60 

Qy 61 SDDGASLLALGEAREEQNIIFRHNIRLQTPQKDCELAGSVQDLLARVKKLEEEMVEMKEQ 120 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 61 SDDGASLLALGEAREEQNIIFRHNIRLQTPQKDCELAGSVQDLLARVKKLEEEMVEMKEQ 120 

Qy 121 CSAQRCCQGVTDLSRHCSGHGTFSLETCSCHCEEGREGPACERLACPGACSGHGRCVDGR 180 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 121 CSAQRCCQGVTDLSRHCSGHGTFSLETCSCHCEEGREGPACERLACPGACSGHGRCVDGR 180 

Qy 181 CLCHEPYVGADCGYPACPENCSGHGECVRGVCQCHEDFMSEDCSEKRCPGDCSGHGFCDT 240 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 181 CLCHEPYVGADCGYPACPENCSGHGECVRGVCQCHEDFMSEDCSEKRCPGDCSGHGFCDT 240 

Qy 241 GECYCEEGFTGLDCAQWTPQGLQLLKNTEDSLLVSWEPSSQVDHYLLSYYPLGKELSGK 300 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 241 GECYCEEGFTGLDCAQWTPQGLQLLKNTEDSLLVSWEPSSQVDHYLLSYYPLGKELSGK 300 

Qy 301 QIQVPKEQHSYEILGLLPGTKYIVTLRNVKNEVSSSPQHLLATTDLAVLGTAWVTDETEN 360 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 301 QIQVPKEQHSYEILGLLPGTKYIVTLRNVKNEVSSSPQHLLATTDLAVLGTAWVTDETEN 360 

Qy 361 SLDVEWENPSTEVDYYKLRYGPMTGQEVAEVTVPKSSDPKSRYDI TGLHPGTEYKITVVP 420 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 361 SLDVEWENPSTEVDYYKLRYGPMTGQEVAEVTVPKSSDPKSRYD I TGLHPGTEYKITVVP 420 

Qy 421 MRGELEGKPILLNGRTEIDSPTNWTDRVTEDTATVSWDPVQAVI DKYVVRYTSADGDTK 480 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 421 MRGELEGKPILLNGRTEIDSPTNWTDRVTEDTATVSWDPVQAVI DKYVVRYTSADGDTK 480 

Qy 481 EMAVHKDESSTVLTGLKPGEAYKVYVWAERGNQGSKKADTNALTE IDSPANLVTDRVTEN 540 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 



)://es/ScoreAccessWeb/GetItem.action?AppId=10509009&seqId=09323b6780947e51&... 



10/7/2008 



SCORE Search Results Details for Application 10509009 and Search Result 20081003_1... Page 2 of 2 



'b 481 EMAVHKDESSTVLTGLKPGEAYKVYVWAERGNQGSKKADTNALTE IDSPANLVTDRVTEN 540 

>y 541 TAT I SWDPVQATIDKYWRYTSADDQETREVLVGKEQSSTVLTGLRPGVEYTVHVWAQKG 600 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
b 541 TAT I SWDPVQATIDKYWRYTSADDQETREVLVGKEQSSTVLTGLRPGVEYTVHVWAQKG 600 

y 601 DRESKKADTNAPTDI DSPKNLVTDRVTENMATVSWDPVQAAIDKYWRYTSAGGETREVP 660 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
b 601 DRESKKADTNAPTDIDSPKNLVTDRVTENMATVSWDPVQAAIDKYWRYTSAGGETREVP 660 

y 661 VGKEQSSTVLTGLRPGMEYMVHVWAQKGDQESKKADTKAQTDIDSPQNLVTDRVTENMAT 720 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
b 661 VGKEQSSTVLTGLRPGMEYMVHVWAQKGDQESKKADTKAQTDIDSPQNLVTDRVTENMAT 720 

y 721 VSWDPVRATIDRYWRYTSAKDGETREVPVGKEQSSTVLTGLRPGVEYTVHVWAQKGAQE 780 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
b 721 VSWDPVRATIDRYWRYTSAKDGETREVPVGKEQSSTVLTGLRPGVEYTVHVWAQKGAQE 780 

y 781 SKKADTKAQTDIDSPQNLVT DWVTENTATVSWDPVQATIDRYWHYTSANGETREVPVGK 840 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
b 781 SKKADTKAQTDIDSPQNLVTDWVTENTATVSWDPVQATIDRYWHYTSANGETREVPVGK 840 

y 841 EQSSTVLTGLRPGMEYTVHVWAQKGNQESKKADTKAQTEIDGPKNLVTDWVTENMATVSW 900 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
b 841 EQSSTVLTGLRPGMEYTVHVWAQKGNQESKKADTKAQTEIDGPKNLVTDWVTENMATVSW 900 

y 901 DPVQAT I DKYMVRYT SADGE TREVPVGKE H S S T VL TG LRPGME YMVHVWAQKGAQE SKKA 960 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
b 901 DPVQAT I DKYMVRYT SADGETREVLVGKEHSSTVLMGLRPGME YMVHVWAQKGAQE SKKA 960 

y 961 DTKAQTELDPPRNLRPSAVTQSGGILTWTPPSAQIHGYILTYQFPDGTVKEMQLGREDQR 1020 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
b 961 DTKAQTELDPPRNLRPSAVTQSGGILTWTPPSAQIHGYILTYQFPDGTVKEMQLGREDQR 1020 

y 1021 FALQGLEQGATYPVSLVAFKGGRRSRNVSTTLSTVGARFPHPSDCSQVQQNSNAASGLYT 1080 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
'b 1021 FALQGLEQGATYPVSLVAFKGGRRSRNVSTTLSTVGARFPHPSDCSQVQQNSNAASGLYT 1080 

y 1081 I YLHGDASRPLQVYCDMETDGGGWI VFQRRNTGQLDFFKRWRSYVEGFGDPMKEFWLGLD 1140 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
b 1081 I YLHGDASRPLQVYCDMETDGGGWIVFQRRNTGQLDFFKRWRSYVEGFGDPMKEFWLGLD 1140 

y 1141 KLHNLTTGTPARYEVRVDLQTANESAYAI YDFFQVASSKERYKLTVGKYRGTAG DALTYH 1200 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
b 1141 KLHNLTTGTPARYEVRVDLQTANESAYAI YDFFQVASSKERYKLTVGKYRGTAG DALTYH 1200 

y 1201 NGWKFTTFDRDNDIALSNCALTHHGGWWYKNCHLANPNGRYGETKHSEGVNWEPWKGHEF 1260 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
b 1201 NGWKFTTFDRDNDIALSNCALTHHGGWWYKNCHLANPNGRYGETKHSEGVNWEPWKGHEF 1260 

y 1261 SIPYVELKIRPHGYS RE P VL GRKKRT L RG RL RT F 1294 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
b 1261 SIPYVELKIRPHGYSREPVLGRKKRTLRGRLRTF 1294 
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